PEM database

QC report

Top scoring motifs for Assay 13753
Protein ID: pTH14326.1 Gene: SCMH1.DBD Domain: Unknown Flag: Reject Array: 1M-ME

8 mer E-scores for probeset ‘all’ 8 mer Z-scores for probeset ‘all'

Forward: Reverse: Forward: Reverse:
AQIIA—AA AI Q-I TIIA—AIT TAIAAAI AI AI AIITAIA

Top 10 Scores Alignment Top 10 Scores Alignment

ATTAATTA 0.44004 -ATTAATTA- TTAAATAA 9.70854 ---TTAAATAA-
ATTATTTA 0.43823 -ATTATTTA- AATAATTA 9.55847 - -AATAATTA- -
AATTAATT 0.43789 AATTAATT - - ATTAATTA 9.05595 --ATTAATTA- -
ATAATTAA 0.43139 --TTAATTAT AATTTATA 8.93092 -TATAAATT - - -
AATAATTA 0.42860 -AATAATTA- ATATAAAT 8.86057 ATATAAAT - - - -
GTAAATTA 0.42620 -GTAAATTA- TATAAATA 8.82513 ----TATTTATA
ATTTAAAT 0.42026 ATTTAAAT - - GTAAATTA 8.78644 - -GTAAATTA- -
TTAAATAA 0.41922 - -TTAAATAA AAATATAT 8.78430 --ATATATTT- -
ATATTTTA 0.41594 - -TAAAATAT ATAATTAA 8.60712 ---TTAATTAT-
AAATAAAA 0.41513 -TTTTATTT- ATTATTTA 8.56187 --ATTATTTA- -



