PEM database

QC report

Top scoring motifs for Assay 13770
Protein ID: pTH14327.2 Gene: SMYD3.FL Domain: Unknown Flag: Unsure Array: 1M-HK

8 mer E-scores for probeset ‘all’ 8 mer Z-scores for probeset 'all'
Forward: Reverse: Forward: Reverse:
ATTHATA 1A AATT ATT AT
Al AA AT AT g i e e SR A A AI —éI Tl Q
Top 10 Scores Alignment Top 10 Scores Alignment

AATTAATT 0.49500 -AATTAATT- - AATTAATT 39.77147 - -AATTAATT - -
AATAAATT 0.49352 -AATAAATT- - AATAAATT 37.25352 - -AATAAATT - -
AATTAAAT 0.49069 -AATTAAAT - - ATTAATTC 29.80733 -GAATTAAT- - -
ATTAATTC 0.49010 GAATTAAT - - - AATAATAA 29.29661 - - -AATAATAA-
AATAATAA 0.48924 - -AATAATAA- AATTAATA 28.23508 - -AATTAATA- -
AAATAAAT 0.48891 AAATAAAT - - - TTAATTAA 27.83265 TTAATTAA- - - -
AATAAAAA 0.48839 -AATAAAAA- - ATATTAAT 27.20238 - - -ATTAATAT -
AATATTAA 0.48766 - - -TTAATATT ATTTATTC 26.68819 -GAATAAAT - - -
AATTAATA 0.48753 -AATTAATA- - ATTAAATC 26.59557 -GATTTAAT- - -
AATTTAAT 0.48742 AATTTAAT- - - AATATTAA 25.31739 ----TTAATATT



