QC report

Top scoring motifs for Assay 14346

Protein ID: pTH15524.2 Gene: OCT4/POU5SF1
8 mer E-scores for probeset 'all'

Forward:

TAxTAAT A
Top 10

GCATATGC
TAAATTTA
ATATTAAT
TTAATTAA
ATTTTAAA
AACAACAA
CTATTATC
CTTAATTA
GATTATTA
TACGCGTA

PEM database

Reverse:

Scores

[eNcNoNoNoNoNoNoNoNo)

.40496
.39636

39581

.38606
.37360
.37323
.37017

36736

.36134
.36041

T AlzasTa

Alignment

GCATATGC- - - - -
~TAAATTTA- - - -
- -ATATTAAT- - -
----- TTAATTAA
--ATTTTAAA- - -
~AACAACAA- - - -
-GATAATAG- - - -
----CTTAATTA-
- - -TAATAATC- -
---TACGCGTA- -

Domain: Homeobox Flag: Reject Array: 1M-HK

8 mer Z-scores for probeset 'all'

Forward:

THaTzReAR

Top 10

AATAATAA
ATATTAAT
AACAACAA
TTAATTAA
ATTTTAAA
GCATATAA
TAATTAAA
ACGCATAT
AATTAAAA
CTTAATTA

Reverse:

Scores

A DUOG

.37626
.34539
.96586
.68201
.66814
.63285
.38576
.26070
.20741
.18007

A

T

A

Tx|2AT A

Alignment

- -AATAATAA- -
---ATTAATAT-
- -AACAACAA- -
TTAATTAA----
---TTTAAAAT -
- ---TTATATGC
-TAATTAAA- - -
- -ACGCATAT - -
- -AATTAAAA- -
-TAATTAAG- - -



