PEM database

QC report

Top scoring motifs for Assay 13356
Protein ID: pTH14310.2 Gene: NME2 Domain: Unknown Flag: Passed Array: 1M-HK

8 mer E-scores for probeset ‘all’ 8 mer Z-scores for probeset 'all'
Forward: Reverse: Forward: Reverse:
J\AIIIATA TA IAIAAATTI - AILATAT A IATTAA| .
Top 10 Scores Alignment Top 10 Scores Alignment
AATAAATT 0.47121 -AATTTATT- - ATTATTAA 5.35644 ---TTAATAAT -
AATATTAA 0.46289 - - -TTAATATT AATATTAA 5.18595 ---TTAATATT-
ATTATTAA 0.45950 - - -TTAATAAT AATAAATT 5.14459 -AATTTATT- - -
AAATTTAT 0.45737 AAATTTAT- - - ACTATAAT 4.51812 - - -ATTATAGT -
ATAAATTA 0.44924 TAATTTAT- - - AAATATAT 4.38631 AAATATAT- - - -
AAATATAT 0.44608 AAATATAT- - - AATTTATA 4.30741 -AATTTATA- - -
ACTATAAT 0.44343 - --ATTATAGT CTTAATTA 4.30300 TAATTAAG- - - -
AATTTATA 0.44240 -AATTTATA- - AAGTATAA 4.29789 ----TTATACTT
ATAATACA 0.44158 ---TGTATTAT AAATTTAT 4.28366 AAATTTAT- - - -
ATACAAAT 0.43964 --ATTTGTAT- TATTATAA 4.21210 ----TTATAATA



