PEM database

QC report

Top scoring motifs for Assay 13966
Protein ID: pTH14354.2 Gene: THAP8.FL Domain: THAP Flag: Reject Array: 1M-HK

8 mer E-scores for probeset 'all' 8 mer Z-scores for probeset ‘'all'

Forward: Reverse: Forward: Reverse:

MTITA.A  TrT80ATX TAaTxTAA  TxTAeArlA

Top 10 Scores Alignment Top 10 Scores Alignment
TAAATTAA 0.40609 TTAATTTA- - - AATAAATT 5.57872 - -AATTTATT-
AATTTAAA 0.38032 - -AATTTAAA- ATTATTAA 5.51373 --ATTATTAA-
AATAAAAA 0.37821 - - AATAAAAA- ATTTAAAC 5.47054 - - -ATTTAAAC
ATTTAAAC 0.37784 ---ATTTAAAC AATTTAAA 5.40025 - -AATTTAAA-
ATGTTACA 0.37044 --ATGTTACA- AATAATAA 5.16131 - -AATAATAA-
AACAAAAA 0.36431 - - AACAAAAA- AATTATTA 5.08157 - -AATTATTA-
ATTATTAA 0.36396 --ATTATTAA- TGTATACA 5.00037 - -TGTATACA-
AATAAATT 0.36192 - -AATTTATT- TATATTAA 4.93021 TTAATATA- - -
TATTTGCA 0.36138 --TATTTGCA- ATAAGTTA 4.84130 ATAAGTTA- - -
TATAAAAA 0.35813 - -TATAAAAA- ATGTTAAA 4.79479 - -ATGTTAAA-



